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Argentina, llamada el pais europeo de America Latina, cuenta en la
actualidad con un enorme patrimonio heredado del mundo arabe.
Cercanias que se remontan a la historia; al rol de Espana en la epopeya
fundacional de America, enriquecidas con el aporte inmigratorio
mediterraneo y un gran numero de argentinos de origen arabe que
habitan tierra argentina. Si bien Argentina y Tunez poseen una herencia
cultural e historica proxima, hoy, Tunez no conoce a Argentina, y
Argentina no conoce a Tunez.Cabe aclarar que la investigacion, la cual
se desarrollo en un medio de fuentes de informacion in
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